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| - Oferta Académica

Materia Carrera Plan Afo Periodo
BIOINFORMATICA LIC. EN BIOLOGIA MOLECULAR 15(%‘1' 2018 1° cuatrimestre

Il - Equipo Docente

| Docente Funcion Cargo Dedicacion

[l - Caracteristicasdel Curso

Credito Horario Semanal
Teorico/Préactico |Tedricas| Practicasde Aula | Pract. delab/ camp/ Resid/ PIP, etc. | Total
Hs Hs Hs Hs 4Hs
Tipificacion | Periodo
C - Teoria con précticas de aula 1° Cuatrimestre
Duracion
Desde Hasta | Cantidad de Semanas | Cantidad de Horas
12/03/2018 22/06/2018 15 60

IV - Fundamentacion

Labioinformatica, la aplicacion de las computadoras en las ciencias biolbgicas y especialmente al andlisis de datos de
secuencias hioldgicas, se ha convertido en una herramienta esencial para proyectos que generan grandes cantidades de datos.
Existe unaimperiosa necesidad de convertir lainformacion contenida en secuencias de ADN y de aminoéacidos en contenido
bioquimico y biofisico, mediante & descifrado de dichas secuencias para obtener claves estructurales, funcionalesy
evolutivas.

V - Objetivos/ Resultados de Aprendizaje

Durante el curso el alumno debera adquirir os conocimientos basi cos de manejo de bases de datos que e permitan su
profundizacién en el andlisis de secuencias genémicasy de proteinas.

Al final de curso el alumno deberatener conceptos claros sobre el acceso alainformacion biolégica teniendo en cuentala
constante actualizacién de dichainformacién. Para esto se les proporcionan las herramientas y recursos necesarios para
acceder alainformaciony realizar bisquedas en grandes volimenes de datos.

V1 - Contenidos

PROGRAMA ANALITICO Y DE EXAMEN

Bolilla 1:Bioinformética. Definicion e importancia de su estudio. Areas comprendidas. Homologia, analogia, ortologia,
paralogiay xenologia. Redes de informacion. Principal es bases de datos de informacién biol égica.

Bolilla 2:Bases de datos sobre proteinas. Bases de secuencias protéicasy de patrones. Diferentes formatos de informacion.
Expresiones regulares. Aproximaciones ala prediccion de estructura terciaria en proteinas: modelado por homologia.

M etodol ogias relacionadas con protedmica.
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Bolilla 3: Bases de datos genémicas. Jerarquia de lainformacion gendmica. ¢Por qué analizar secuencias genémicas?
Genotecas. Recursos genémicos. Evolucion molecular.

Bolilla 4:Alineamiento de pares de secuencias. Algoritmosy programas. Problemas del alineamiento. Subsecuencias.
Identidad y similitud. Similitud global y local. Matrices de datos. Busqueda en bases de datos. M étodos manuales,
simultaneos y progresivos.

VI1I - Plan de Trabajos Practicos

TRABAJO PRACTICO DE AULA N°1: “INTRODUCCION A LA BUSQUEDA DE SECUENCIAS EN BASES DE
DATOS’.

TRABAJO PRACTICO DE AULA N°2: "HERRAMIENTAS COMPUTACIONALES PARA REALIZAR UN
ALINEAMIENTO MULTIPLE DE SECUENCIAS (AMY)"

TRABAJO PRACTICO DE AULA N°3: "Protein Data Bank y Programas de Visualizacion Molecular”

TRABAJO PRACTICO DE AULA N°4:"Modelado por homologiay Dinédmica Molecular”

L os trabajos précticos de aula tienen una duracion aproximada de 3 horas cada uno.

VIl - Regimen de Aprobacién

PARA REGULARIZAR EL CURSO EL ALUMNO DEBERA CUMPLIR CON LOS SIGUIENTES REQUISITOS:
a Asigtir al 80% de las clases tedricas.

b. Redlizar y aprobar el 100% de |os trabajos préacticos de Aula.

c. Aprobar € 100% de los exdmenes parciales.

1. TRABAJOS PRACTICOS

L os trabajos practicos consisten en préacticos de aula. La aprobacion de los mismos implica que €l alumno demuestre un
conocimiento claro del tema, alcanzando |os objetivos fijados. La evaluacion se realizard mediante la presentacion de un
informe de lo realizado.

2. RECUPERACIONES DE LOS PRACTICOS DE AULA.
El alumno deberd aprobar en primerainstancia a menos 2 (dos) trabajos préactico. El alumno que reprobo 1 (un) trabajo
préctico tendra derecho a recuperarlo en dos oportunidades.

3. EVALUACIONES PARCIALES
Para aprobar la asignatura el alumno debera aprobar €l 100% de los exdmenes parciales. El alumno debera asistir arendir los
examenes con Libreta Universitaria o alguin otro documento que acredite fehacientemente su identidad.

a. CONDICION REGULAR

Se tomaran dos examinaciones parciales. El alumno tendra derecho a dos recuperaciones en fechas afijar por la catedra. Los
examenes parciales y las recuperaciones constaran de entre quince y veinte preguntas. Para aprobar €l alumno debera
contestar correctamente como minimo un 65 % de las preguntas (segiin condiciones preestabl ecidas).

b. CONDICION PROMOCION SIN EXAMEN FINAL

Se tomara una examinacion parcial y unatrabajo integrador. Los examenes parciales constaran de veinte preguntas. Para
aprobar € alumno debera contestar correctamente como minimo un 80 % de las preguntas (seguin condiciones
preestablecidas).

Para mantener la condicion de promocion el aumno dispondré de una sola recuperacion .

Cumplidos todos | os requisitos anteriormente expuestos, la nota resultara de promediar todas las notas obtenidas por €l
alumno en las distintas instancias.

En el caso de no satisfacer alguna de las exigencias de promocionalidad, el alumno autométicamente quedara incorporado a
Régimen de Alumnos Regulares.

EXAMEN FINAL

Para aprobar €l curso € alumno deberd cumplir:

a) con los requisitos de regularizacion establecidos en el presente programa

b) con la aprobacién del examen final (en cualquiera de los turnos establecidos por el calendario académico de la Facultad),
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cuya calificacién minima cuantitativa es de 4 (cuatro) puntos. Pararendir €l examen final los alumnos deberan presentar a
Tribunal Examinador su Libreta Universitaria (Ord. 13/03 - Régimen Académico delaU.N.S.L.).

I X - Bibliografia Basica

[1] [1] Bioinformética. El ADN aun solo clic. David Roldan Martinez. Ra-Ma. 2015.

[2] [2] INTRODUCCION A LA BIOINFORMATICA. TERESA K. ATTWOOD; DAVID J. PARRY-SMITH , 2002.
[3] [3] Introduccion ala Bioinformética. Andrés M. Pinzén. 2015.

[4] [4] Introduccion ala Bioinformética. Alex Sanchez. Universidad de Barcelona.

X - Bibliografia Complementaria

X1 - Resumen de Objetivos

X1l - Resumen del Programa

Bolilla 1:Bioinformatica. Conceptos generales.

Bolilla 2: Bases de datos sobre proteinas.

Bolilla 3: Bases de datos genémicas.

Bolilla 4:Alineamiento de secuencias y busqueda en bases de datos.

X1l - Imprevistos
|
X1V - Otros
|
ELEVACIONy APROBACION DE ESTE PROGRAMA
Profesor Responsable
Firma:
Aclaracion:
Fecha:
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